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Resumo: Estudou-se neste trabalho dados referentes adarésticas peso aos 365 (P365), 450 (P450) e
550 (P550) dias de idade de animais machos e fédeees;a Nelore, onde se obtiveram estimativas de
herdabilidade e de correlacdo genética. No modehoal, foram incluidos os efeitos fixos de grupo de
contemporaneos e os efeitos aleatérios aditivastadire residuais. Utilizou-se o método da maxima
verossimilhanca restrita por meio do programa cdagional MTDFREML, sob modelo animal, em
andlise bi-caracteristica. As médias das estinmiileaherdabilidades foram iguais a 0,51 (P365), 0,5
(P450) e 0,45 (P550). As correlagbes genéticag €1865 e P450, P365 e P550 e entre P450 e P550,
foram iguais a 0,98, 0,94 e de 0,98, respectivagnels tendéncias genéticas de P365, P450 e P550
foram favoraveis indicando que os critérios de ¢gleadotados nestas fazendas estao favorecendo
geneticamente estas caracteristicas. As estimate/derdabilidade apresentaram alta amplitudemassi
como as correlacdes genéticas entre as caradasisindicando que tanto as sele¢des diretas qaanto
indireta acarretariam em alteracao da média dalagfw para tais caracteristicas.

Palavras—chavebovinos de corte, parametros genéticos, peso arendéncia genética

Abstract: In this work were studied data from body weighB&b6 (P365,) 450 (P450) and 550 (P550)
days of age in Nellore cattle. Genetic paramet@s)variance components and genetic values were
estimated for each trait, in two traits analysising maximum restricted likelihood method. Average
heritability traits estimation were equal to 0,%865), 0,51 (P450) and 0,45 (P550). Genetic cdivela
among P365 and P450, P365 and P550 and between &wbW®550, were 0,98, 0,94 and 0,98,
respectively. All genetic values increased oveneti revealing that selection criteria genetically
improved these traits. Heritability estimations gaeted high values, just like traits correlations,
indicating that direct and indirect selection chamge the population average, improving genetino gai
Nellore breed.
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Introducao

Com o desenvolvimento da pecuéaria e a necessidadgpiiimorar o rebanho para ser mais
competitivo comercialmente, o pecuarista esta, eadamais, buscando novos métodos de melhorar as
caracteristicas de interesse econdémico. A precdeidde crescimento é, sem dlvida, uma das
caracteristicas mais desejaveis. Por meio dela-popd@mentar a eficiéncia para ganho de peso,ireduz
o tempo de permanéncia dos animais a pasto e mani@nto os gastos quanto o tempo para o abate. Os
parametros genéticos sdo de extrema importancite mEecesso, pois constituem as ferramentas
utilizadas para a obtencéo de predi¢des das respdiséta e correlacionadas, a selecéo, na elguds;
indices de selecéo e na predi¢édo do valor gengbis@nimais.

Faz se necessario a identificagdo precoce dosidhudis superiores, para assim maximizar o
ganho genético por unidade de tempo. Por isso tanagivsas de correlagbes entre medidas de peso
avaliadas em idades diferentes sao importantest@aates se identificar os genotipos que apresenta
desempenhos superiores, melhor para o processled@ia. O objetivo do presente trabalho foi estimar
0s parametros genéticos entre caracteristicasedeicrento pés desmama em bovinos da raca Nelore
criados no estado de Mato Grosso do Sul.



Material e Métodos

O presente trabalho foi realizado com dados de asiparticipantes do Programa NELORE-
BRASIL, sob gestdo da Associacdo Nacional de Cremle@ Pesquisadores (ANCP), com sede no
municipio de Ribeirdo Preto, SP. Foram utilizadegistros dos pesos, padronizados por interpolagéo
linear pela equipe da ANCP, aos 365 (P365), 45GdpP4 550 (P550) dias de idade de animais
pertencentes a 4 rebanhos, localizados no estabitatbeGrosso do Sul. Apenas animais com pai, mae e
datas de nascimentos conhecidos fizeram parte miEses. Grupos de contemporaneos (GC) com
menos de quatro observagBes por caracteristicar@ianque morreram durante o controle zootécnico
foram excluidos de todos os arquivos.

Analises pelo método dos quadrados minimos, utiimao procedimento GLM do programa
computacional SAS (SAS 9.1, SAS Institute, Cary,, NiSA), auxiliaram na definicido dos efeitos
ambientais considerados nos modelos. Os GC fordimdies igualmente para todas as caracteristicas e
constituiram-se de animais pertencentes ao meshbamhe, sexo, lote de manejo, nascidos no mesmo
ano e estacdo de nascimento. Definiram-se duagdestale nascimento: Aguas, (outubro a marco) e
Seca (abril a setembro). A idade da mée ao parto afétou significativamente as caracteristicas
estudadas (P>0,05). A normalidade dos residuoseificada para cada variavel. Observagcbes cujo
residuo padronizado apresentou-se acima de 3,haxoade -3,5 desvios-padrao foram excluidas. A
matriz de parentesco foi constituida por 116.47@mais. As estimativas dos componentes de
(co)variancia, dos parametros genéticos e valoeggtgos para as caracteristicas estudadas foram
obtidos utilizando-se 0 método da maxima veroshamita restrita (REML), por meio do programa
MTDFREML (Boldman et al., 1995). Foram realizadaslses bi-caracteristica, cujo modelo incluiu o
efeito aleatorio genético aditivo direto e o efefiko de GC. Tendéncias genéticas para estas
caracteristicas foram calculadas por regressaarloie média dos valores genéticos preditos dosaigim
em funcdo do ano de nascimento.

As tendéncias genéticas foram calculadas por refpeinear da média dos valores genéticos
preditos dos animais em funcdo do ano de nascimPat@ testar a hipétese de que o coeficiente de
regressdo de cada equacéo é igual a zero foiaghilia estatistica t. Fizeram parte das regress@sst 1
animais (machos e fémeas) que tiveram seus valeredicos para as caracteristicas P365, P450 e P550
estimados pelas analises REML uni-caracteristica.

Resultados e Discusséo
As médias observadas e a estrutura do arquivo desdestdo relacionadas na Tabela 1. Os
resultados foram similares a outros encontradodit@i@tura. Bittencourt et al. (2002) encontraram
valores de 226 kg para peso aos 365 e 264 kg pardids de idade.

Tabela 1. Estrutura do arquivo de dados, consideradmero de animais (N), touros (S), vacas (D) e
grupos de contemporaneos (GC), médias observadsgeativos desvios-padrdo e valores
minimos (Pmin) e maximos (Pmax) para peso cormal365, 450 e 550 dias de idade (P365,
P450 e P550, respectivamente).

Caracteristica N S D GC Peso médio DP Pmin Pmax
P365 (kg) 6996 37 4629 157 248,85 38,43 127 396
P450 (kg) 6522 37 4422 142 289,03 45,49 128 454
P550 (kg) 4116 34 3134 140 334,39 54,46 195 606

A média das estimativas de herdabilidade e aslagfres genéticas entre as idades estudadas
estdo apresentadas na Tabela 2. Os valores méiosstimativas de herdabilidade foram 0,51, 0,51 e
0,45 para P365, P450 e P550, respectivamente.n&dttet et al. (2002) encontraram valores de
herdabilidade para peso aos 365 que variaram dead(248 e de 0,34 a 0,48 para peso aos 450 dias de
idade em bovinos da raca Nelore. Siqueira et 803Pencontraram valores de 0,44 e 0,49 para P450 e
P550, respectivamente. Toral et al. (2004) encartreestimativas de herdabilidade que variaram de
0,35 a 0,49 para P365 e de 0,30 a 0,45 para P558nanais da raca Nelore criados em diferentes
regibes do estado de Mato Grosso do Sul. Utilizeseldle meta-analise, envolvendo dados de 186
artigos publicados, Giannotti et al. (2005) obtararestimativas de herdabilidade de 0,27 e 0,31 gmra
caracteristicas peso aos 365 e 550 dias de idedpeativamente. Frizzas et al. (2009) obtiveram
estimativas menores, com o valor de 0,25, tanta Pa65 quanto para P550,

As estimativas de correlac8es genéticas entrerastedsticas foram positivas e altas, variando
de 0,94 a 0,98 (Tabela 2), demonstrando que adselégando melhorar a média dos animais para uma
caracteristica acarretard em um aumento nas delnaizas et al. (2009), analisando dados de animais
da raca Nelore, estimaram valores de correlac@&oiamés entre P365 e P550, iguais a 0,30. Estimativ



semelhante ao do presente trabalho foi encontrad&igueira et al. (2003) que estimaram correlagéo
no valor de 0,96 entre P450 e P550.

Tabela 2. Coeficientes de herdabilidad®, (horrelacéo geneética,(f, e respectivos erros padréao (ep),
segundo andlise bi-caracteristica para os pesasmpaados aos 365(P365), aos 450(P450) e aos
550(P550) dias de idade para bovinos da raca Net@#@os no estado de Mato Grosso do Sul.

Caracteristicas N EP Haz EP bia2 EP
(1)P365x(2)P450 0,55 0,048 0,54 0,047 0,98 0,006
(1)P365x(2)P550 0,46 0,069 0,46 0,066 0,94 0,022
(1)P450x(2)P550 0,48 0,066 0,44 0,063 0,98 0,010

Tendéncias genéticas das médias dos valores ges)gtier ano de nascimento dos animais, de
P365, P450 e P550 indicaram acréscimos signifieat{¥?<0,0001) de 0,76 kg/ano para P365, de 0,89
para P450 e de 0,91 para P550. Estas tendéncideneldram que as caracteristicas estao respondendo
favoravelmente a selegédo praticada nos rebanhos.

Conclusbes

As estimativas de herdabilidade obtidas para mtAisticas pds desmame indicaram que estas
podem ser utilizadas como critérios de selecas o influenciadas por fatores genéticos aditdyos
por conseguinte, responderiam bem a selegéo. Ahasde avaliagdo em idades mais jovens propiciaria
um ganho em idades mais avancadas devido a alaias®0 genética entre estas caracteristicas Isto
também contribuiria para aumentar o ganho genétinal. As tendéncias genéticas de P365, P450 e
P550 foram favoraveis indicando que os critérioselecdo adotados nestas fazendas estao favorecendo
geneticamente estas caracteristicas.
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