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O gene IGF2 (Insulin-like growth factor 2) é responsével pela proliferagao e diferenciacéo celular e participa de vérias
etapas do desenvolvimento embriondrio e fetal dos mamiferos e estd localizado no cromossomo 29 em bovinos.
O gene IGF2 é regulado pelo mecanismo epigenético denominado imprinting genémico. O objetivo deste estudo
foi verificar a ocorréncia do polimorfismo IGF2/Mboll (substitui¢do C/T) em 81 animais participantes de um teste
de touros jovens, pertencentes da raga Nelore, considerada de grande importancia econémica para a produgéo de
carne no pais. A partir da genotipagem de um fragmento de 193 pb localizado no exon 6 do gene /GF2 bovino foi
identificado o polimorfismo /GF2/Mboll. A regido estudada foi amplificada por PCR com iniciadores especificos
para estaregido e digeridos com a enzima Mboll para andlise da presenca do segmento polimérfico. Os produtos de
PCR foram genotipados e estimadas as freqiiéncias para os alelos C e T com os valores de 0,4320 e 0,5680, respec-
tivamente. A freqiiéncia genotipica observada foi 0,1975 para CC, 0,3333 para TT e 0,4691 para CT. A partir desta
pesquisa, a investigagio de uma possivel correlacdo desse polimorfismo com caracteres fenotipicos de importéan-
cia econdmica. A genotipagem de poderd auxiliar também na consolidacdo desse modelo animal para estudos
futuros da influéncia da expressao alelo especifica do /GF2 e o padrdo ndo mendeliano de heranga sobre caracteres
fenotipicos associados a esse gene.
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